STRESZCZENIE

Okreslenie patotypéw Plasmodiophora brassicae w Polsce
i charakterystyka odpornos$ci Brassicaceae na kile kapusty

Kita kapusty, powodowana przez bytujacy w glebie patogen Plasmodiophora brassicae Wor., to jedna
z najgrozniejszych na $§wiecie chordb warzyw i ro$lin rolniczych z rodziny kapustowatych (Brassicaceae). Celem
badan byto okreslenie patotypéw P. brassicae uzyskanych z porazonych roslin rzepaku ozimego z réznych
regioné6w Polski i znalezienie zrodet odporno$ci w obregbie rodzajéow Brassica i Raphanus, dostgpnych
w $wiatowych bankach genow. Ponadto, proby gleby zawierajagce znaczne ilosci patogena i gleby bez patogena
porownano pod wzgledem zawartosci enzymoéw, swiadczacych o aktywnosci mikrobiomu glebowego.

Oznaczono przynalezno$¢ do patotypéw 10 izolatow P. brassicae pochodzacych z réznych regionéw
Polski i zebranych w latach 2016-2020. Badania wykonano przy zastosowaniu czterech najczgséciej stosowanych
na $wiecie systemow, z wykorzystaniem zestawow testowych opracowanych przez Somé, Williamsa, Buczackiego
(European Clubroot Differentials, ECD) i Strelkova (Canadian Clubroot Differentials, CCD). System CCD zostat
po raz pierwszy zastosowany poza Kanada. W badaniach poréwnano dwa progi szkodliwosci, wyznaczone na
podstawie indeksu chorobowego (Index of disease, ID), wynoszace 25% oraz 50% wartosci tego indeksu,
wykorzystane do podziatu roslin na podatne i odporne na porazenie przez P. brassicae.

Dla progu ID 25%, stwierdzono wystgpowanie 3 patotypéw oznaczonych zgodnie z systemem Somé,
6 patotypow wedtug Williamsa, 10 patotypow z zastosowaniem zestawu ECD oraz 2 patotypy w systemie CCD.
Natomiast, dla progu 1D 50%, liczba wykrytych patotypow byta odmienna i wynosita odpowiednio 5 patotypoéw
wedtug Somé, 7 gdy zastosowano zestaw testowy Williamsa, 10 patotypoéw w systemie ECD oraz 8 na zestawie
CCD (z ktorych wszystkie znaleziono po raz pierwszy na $§wiecie). Wykazano, ze prog indeksu chorobowego
w zasadniczy sposob wptywa na wyznaczenie patotypow.

Okreslono odpornos¢ 222 form Brassica (gtownie B. oleracea) oraz 307 form Raphanus sativus,
uzyskanych z Centrum Zasobow Genowych (CGN) w Holandii, na porazenie przez patotypy P1A i P3A
P. brassicae, ktére dominujg w Polsce. Proporcje pomiedzy poszczegdlnymi kategoriami odpornosci tych form
(Odporne: Srednio Odporne: Srednio Podatne: Podatne) znacznie réznity si¢ pomiedzy badanymi gatunkami
i wynosity 0.7 : 3.7 : 6.4 : 89.2 dla Brassica oraz 91.6 : 6.4 : 1.2 : 0.8 dla R. sativus. Odpornos¢ roslin na porazenie
przez P. brassicae uzalezniona byta od patotypu patogena. W obrebie rodzaju Brassica zrodet odpornosci byto
niewiele, natomiast byty one powszechne w rodzaju Raphanus. Jedyna forma Brassica odporna na porazenie przez
patotyp P1A byta CGN11053 (B. oleracea kapusta wtoska odm. Vertus-Verius). Trzy formy B. oleracea cechowata
$rednia odporno$¢ na porazenie rasg P3A, w tym CGN15207 (kalarepa), CGN11025 (brukselka odm. Roem van
Barendrecht-sel.Groeneboom, grupa 1) oraz CGN15229 (biata kapusta gtowiasta odm. Bindsachsener).

Badanie enzymow wykazato znaczng aktywno$¢ dehydrogenaz i fosfatazy alkalicznej w probach gleby
pozbawionej patogena oraz wysoka aktywnos$¢ ureazy i kwasnej fosfatazy w glebach z wysoka zawartos$cia
P. brassicae, natomiast aktywno$¢ proteaz byta niewielka we wszystkich badanych probach gleb. Zaleznosci te
byty statystycznie istotne a roznice wykazano takze przy zastosowaniu analizy glownych sktadowych.

Ztozonos$¢ populacji P. brassicae, sktadajacej sie z wielu patotypow oraz niewielka liczba Zrodet odpornosci na
powszechnie wystgpujace patotypy powoduja, ze ochrona rzepaku przed kitg kapusty w Polsce wymaga znacznej
uwagi, by podejmowane dzialania byly skuteczne.
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