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A.

INFORMACJE OGOLNE

Pani dr Danuta Babula-Skowronska ukonczyta studia magisterskie na Wydziale Biologii,

Uniwersytet im. A. Mickiewicza w Poznaniu. Prac¢ magisterska pt.: ,,Genetyczna zmiennos¢

potomstw drzew doborowych Pinus sylvestris L. z proweniencji Mitomtyn w cechach morfologii i

anatomii igiel” wykonang pod kierunkiem prof. dr hab. Marii Bobowicz obronita w roku 1996.

Prace doktorskg pt.: ,,Porbwnawcze mapowanie genomow Brassica oleracea L. 1 Arabidopsis

thaliana 1..” wykonang w Instytucie Genetyki Roslin PAN pod kierunkiem prof. dr hab. Jana

Sadowskiego obronita w roku 2002.

Od roku 1996 jest zatrudniona w Instytucie Genetyki Roslin PAN najpierw na stanowisku asystenta

nastepnie adiunkta a od 2012 na stanowisku specjalisty biologa. Od roku 2008 do 2017 przebywata

trzykrotnie na urlopie macierzynskim przez kolejno 10, 8 1 19 miesigcy.



A. OCENA OSIAGNIEC NAUKOWO-BADAWCZYCH
1. Calkowity dorobek naukowy, dane naukometryczne

1. Osiggniegcie naukowe pt.: ,,Poznanie nowych elementéw sygnalizacji etylenowej 1 ABA,
stanowigcych efekt strukturalnej 1 funkcjonalnej dywergencji genow u roslin z rodzaju
Brassica " stanowi cykl 4 publikacji o tgcznym IF 15.311 oraz 220 punktach MNiSW w

dniu wydania publikacji.

2. Calkowity dorobek naukowy stanowig publikacje o facznym IF 42,335. Wedlug bazy
Web of Science: liczba cytowan 286 (262 bez autocytowan), indeks-h 7.

2. Ocena osiggniecia naukowego

Podstawg wniosku o nadanie stopnia doktora habilitowanego jest wskazanie przez Habilitantke
osiggniecia naukowego pt.: ,,Poznanie nowych elementéw sygnalizacji etylenowej i ABA,
stanowigcych efekt strukturalnej i funkcjonalnej dywergencji gendéw u roélin z rodzaju

Brassica"
Na osiggnigcie to sklada sie cykl czterech powigzanych tematycznie artykuléw naukowych:

1. Babula D., Misztal L.H., Jakubowicz M., Kaczmarek M., Nowak W., Sadowski J. (2006).
Genes involved in biosynthesis and signalisation of ethylene in Brassica oleracea and
Arabidopsis thaliana: identification and genome comparative mapping of specific gene
homologues. Theor. Appl. Genet. 112: 410-420.

[F2006=2,715, liczba punktéw MNISW: 40)
Habilitantka jest pierwszym autorem.

2. Ludwikow A., Babula-Skowronska D., Szczepaniak M., Belter N., Dominiak E., Sadowski
J. (2013). Expression profiles and genomic organisation of group A protein phosphatase 2C
genes in Brassica oleracea. Ann. Appl. Biol. 163: 124-134.

[F 2013=1,955, liczba punktéw MNISW: 40).
Habilitantka jest jednym z dwoch pierwszych autoréw.

3. Babula-Skowronska D., Ludwikow A., Ciesla A., Olejnik A., Cegielska-Taras T.,
Bartkowiak-Broda I., Sadowski J. (2015). Involvement of genes encoding ABI1 protein
phosphatases in the response of Brassica napus L. to drought stress. Plant Mol. Biol. 88:
445-457.

IF 2015=3,905, liczba punktow MNISW: 40
Habilitantka jest jednym z dwoch pierwszych autoréw oraz jednym z dwodch autorow
korespondujacych.

4. Babula-Skowronska D. (2021). Functional divergence of Brassica napus BnaABII
paralogs in the structurally conserved PP2CA gene subfamily of Brassicaceae. Genomics
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113:3185-3197.
IF 2020=5,736, liczba punktéw MNISW: 100
Habilitantka jest jedynym autorem.

Cykl prac zebrany jako osiggni¢cie naukowe sktada si¢ z czterech prac oryginalnych. Laczny
wspolezynnik wptywu tych prac w roku publikacji wynosi 15.311. Habilitantka nie podata
liczby cytowan tych publikacji w dniu zlozenia wniosku. We wszystkich publikacja
Habilitantka jest pierwszym autorem. W publikacji nr 2 i 3 jest jednym z dwoch pierwszych
autoréw. W publikacji nr 3 jest jednym z dwoch autoréw korespondujacych a w publikacji nr
4 jest jedynym autorem. W Autoreferacie opisano udzial rzeczowy habilitantki bez podania
udzialu w calej publikacji. Powyzszy opis wraz z opisem rzeczowym zawartym w
Autoreferacie pozwala wnioskowa¢ o wiodgcym udziale autorki w powstaniu tych prac.

Prace charakteryzuje znaczny jak na badania z genetyki molekularnej i ewolucyjnej roslin
rozrzut czasowy roku publikacji. Pierwsza praca jest z roku 2006 a kolejne z 2013, 2015 1 z
2021.

Podstawowym celem badan tego cyklu bylo, poznanie mechanizméw warunkujgcych
ewolucyjne zmiany struktury i funkcji genéw oraz poznanie roli tych zmian w adaptacji roslin
do niekorzystnych warunkéw $rodowiskowych. Obiektem byty diploidalne i allopoliploidalne
ro$liny gatunkow rodziny Brassicaceae. Autorka zgodnie z danymi literaturowymi, wykazala
ze diploidalny genom B. oleracea ma struktur¢ mozaikowa.

Wazne zalozenie tej pracy sformulowane nastgpujaco ,geny i kodowane przez nie biatka
utrzymuja zachowawczo$¢ struktury i funkcji (...); to moze by¢ wykorzystane do transferu
informacji genomowych z systeméw modelowych (...) do gatunkéw stabiej scharakteryzowanych”
zostato odniesione przez Autorke do gatunkéw z rodziny Brassicaceae. Obecnie wiemy, ze jest ono

prawdziwe rowniez w odniesieniu do gatunkéw znacznie bardziej odlegtych filogenetycznie.

Do badan wybrano geny szlaku sygnalnego dwoch regulatoréw: kwasu abscysynowego i
etylenu. W publikacji nr 1 zidentyfikowano oraz przypisano do okreslonego chromosomu geny
B. oleracea (CC) uczestniczace w biosyntezie i sygnalizacji etylenu. W czasie gdy badania te
byly realizowane wiedza na temat genomu B. oleracea byta znikoma i dlatego pierwszym
etapem byta identyfikacja wybranej grupy genow. Wykorzystano specyficzne startery lub
znaczniki transkrypeyjne EST genow biosyntezy i sygnalizacji etylenu w Arabidopsis jako sond
do identyfikacji i chromosomowej lokalizacji ortologow w genomie C B. oleracea. Wykryto
53 loci z podobienstwem do 15 genéw, wiekszo$¢ w obrgbie regiondw chromosomowych
kolinearnych dla gatunkow B. oleracea i A. thaliana. Badania ukierunkowano na wyjasnienie
czy ,ortologi dwoch blisko spokrewnionych gatunkéw beda wykazywaé konserwatyzm funkcji”.
Najwazniejszym osiggni¢ciem tej pracy bylo wykazanie podobienstwa sekwencji
nukleotydowej genéw ACS B. oleracea do ortologow AtACS6, AtACS7 i AtACS?2
rzodkiewnika oraz wykazanie podobienstwa wzoru ekspresji tych genow w warunkach
stresu ozonowego. Obserwacje te pozwolity autorom wnioskowa¢ o zakonserwowaniu funkcji
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ortologow w tych dwoch gatunkach.

W drugiej pracy, stosujac podobng strategie badawcza, okreslono strukture chromosomow3 i
ekspresj¢ genow z grupy fosfataz biatkowych PP2CA w kapuscie warzywnej. Wyniki tej pracy
wykazaly obecnos¢ 2-3 kopii genow z grupy PP2CA w B. oleracea w poréwnaniu z 9
ortologami w rzodkiewniku (4B11, ABI2, HABI, HAB2, HAIl, HAI2, HAI3, AHGI i AHG3).
OKkreslono stopien zakonserwowania sekwencji oraz niskie zakonserwowanie regulacji
ekspresji w warunkach stresu suszy tych grup genéw. To ostanie zdaniem Autorki,
wskazuje na niezalezna ewolucje sygnalizacji stresu suszu w réznych gatunkach rodzaju
Brassica. Na uwagg zastuguje skonstruowanie i uzycie makromacierzy zawierajacej 280 genow
rzodkiewnika zwigzanych z reakcja na susze. Makromacierz byta efektem stazu naukowego
habilitantki w CIRAD-Centre Internationale, Montpellier we Francji. W kolejnych dwoch
pracach kontynuowano badania paralogéw genu 4BI] rzepaku.

W pracy nr 3 identyfikowano i charakteryzowano ortologi 4¢t4ABII w rzepaku. Zidentyfikowano
szes¢ genow kodujgcych fosfatazy PP2CA w genomie tego gatunku. Analiza filogenetyczna tej
grupy genow w rzepaku B. napus (AACC), B. rapa (A), B. oleracea (C) oraz A. thaliana
wskazala istnienie 2 grup gendw a zr6znicowanie ich sekwencji pozwolito na sformutowanie
ogolnych wnioskéw dotyczacych ewolucji gendw szlakéw sygnatowych. Do badania funkcji
uzyskano rosliny rzepaku z nadekspresja genu rzodkiewnika ABII. Wyniki potwierdzity
wezesniej opisang rolg fosfatazy bialkowej ABII jako centralnego regulatora odpowiedzi
rosliny na stres suszy. Zbadano profile ekspresji wybranych genéw w odpowiedzi na stres
suszy. Wykorzystano do tego celu makromacierz 280 wybranych genéw rzodkiewnika
skonstruowang przez Habilitantke w czasie stazu w CIRAD w Montpellier. Réznice regulacji
tych gen6w w odpowiedzi na stres wskazaly na proces ewolucyjnej neofunkcjonalizacji
genow bedacych efektem duplikacji.

W pracy nr 4, wykorzystujac rézne metodologie genomiki poréwnawczej, badano
zakonserwowanie organizacji chromosomowej i struktury genéw PP2CA. Wyniki analizy
filogenetyczne 192 gendéw PP2CA w 15 gatunkach, modelowanie kodowanych bialek i
charakterystyka domen biatkowych, potwierdzity bliskie pokrewiefistwo badanych taksonoéw
oraz ewolucyjne zakonserwowanie genéw podrodziny PP2CA. Struktura domeny katalityczne;
potwierdzita ich wspdlne pochodzenie oraz zachowanie pierwotnej funkcji mimo duzej
dynamiki zmian ewolucyjnych. Badania te pozwolily na sformutowanie wielu szczegotowych
wnioskow. Wskazaly ona na znaczng dynamike zmian ewolucyjnych badanych genoméw
oraz, mimo tych zmian, potwierdzily zachowanie integralnosci funkcji kazdej z badanych
grup genow. Najwazniejsze osiggniecia Habilitantka zebrala w sze$ciu punktach.

Ocena podsumowujgca osiggniecie naukowe

Przedstawiony w Autoreferacie cykl czterech publikacji naukowych stanowi calo§é spojna
1 logiczng. Wyniki badan skladajacych si¢ na osiagniecie badawcze majg znaczenie
poznawcze 1 wnoszg istotny wklad w rozwéj szeroko rozumianej dyscypliny naukowej
rolnictwo i ogrodnictwo.



Biorac pod uwage poziom naukowy publikacji oraz wysoki udzial Habilitantki w tych
pracach stwierdzam, ze osiagni¢cie naukowe spelnia kryteria art. 219 ust. 1. pkt 2 ustawy
z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2020 r. poz. 85 z
pozn. zm.) oraz sg zgodne Rozporzadzeniami Ministra Nauki Szkolnictwa Wyzszego (Dz.U. z
2018 r.) — dla uzyskania stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych,
dyscyplinie rolnictwo 1 ogrodnictwo.

3. Ocena pozostalego dorobku naukowego
3.1. Ocena dorobku naukowego nie wlaczonego do osiggni¢cia naukowego.

Na pozostaty dorobek publikacyjny dr sktadajg sie: przed doktoratem jeden rozdzial w
monografii naukowej, trzy publikacje w czasopismach spoza listy JCR oraz udziat 1 dwie
prezentacje na konferencji miedzynarodowej. Dorobek naukowy po doktoracie to: szesc¢
rozdzialdbw w monografiach naukowych 1 osiem publikacji w czasopismach z listy JCR o
tagcznym IF 27,448 w roku publikacji. W tej grupie Habilitantka jest pierwszym autorem w jedne;
publikacji natomiast w zadnej nie jest autorem korespondujgcym. Dorobek po doktoracie to
rowniez wspotautorstwo w siedmiu publikacjach w czasopismach z listy nie zaliczanych do JCR.
Tutaj podobnie jak wyzej, Habilitantka jest pierwsza autorkg w jednej publikacji. W okresie po
doktoracie, Habilitantka brata udziat w szesciu konferencjach krajowych 1 migdzynarodowych na
ktorych wyglosita wyktady na zaproszenie lub plenarne oraz wzieta udziat 1 prezentowata postery

na 23 innych konferencjach.

Na tym etapie, jeszcze przed szczegdtowym omoOwieniem, mozna jednoznacznie stwierdzic,
ze dorobek naukowy po doktoracie jest znacznie wi¢gkszy niz dorobek przed uzyskaniem
tego stopnia naukowego.

Omowienie dorobku naukowego z okresu po uzyskaniu stopnia doktora w czesci niewlgczone]

do osiggniecia naukowego

Zakres badan po doktoracie zostal szczegétowo omoéwiony przez Habilitantke w czeSci
dotyczacej wspolpracy z innymi jednostkami naukowymi. Badania po doktoracie zostaty
podzielone na trzy grupy tematyczne: 1) Poznanie mechanizméw odpowiedzialnych za
ewolucyjne zmiany w strukturze genomu C w B. oleracea, 2) Analiza funkcjonalna
komponentéw sygnalizacji ABA i etylenu u topoli w warunkach stresowych i na réznych
etapach rozwoju lici oraz 3) Zmiany temperatury w lisciach rzepaku pod wplywem porazenia

przez grzyby z rodzaju Alternaria.

Badania zebrane w grupie pierwszej wykonano we wspolpracy z zespolem prof. Jana
Sadowskiego i dr hab. Piotra Ziélkowskiego. Byly one kontynuacjg badan ukierunkowanych
na poznanie mechanizméw warunkujgcych zmiany ewolucyjne genomu C B. oleracea. Wyniki
prezentowano w cyklu pieciu publikacji, trzech w czasopismach z list JCR o tgcznym IF 10,605
i dwodch rozdzialdw w monografiach. Badania z drugiej grupy byly zrealizowane we
wspolpracy z dr Malgorzatg Jakubowicz, dr Witoldem Nowakiem i dr Lukaszem Galtganskim.
Obszar badan, podobny do tego z osiggniecia obejmowat: identyfikacj¢ komponentow szlaku



transdukeji sygnatow ABA 1 etylenu w trzech gatunkach topoli (P. trichocarpa, P. euphratica
i P. tremula). Zespot z udzialem Habilitantki, analizujac geny kinaz biatkowych RK2a, fosfataz
biatlkowych PP2C 1 oksydaz Rboh odkryt w topoli dodatkowg podgrupe biatek PP2C
(nieobecnych w Brassicaceae) 1 jednoczesnie stwierdzil brak ortologow biatek ABI1 1 ABI2.
Wyniki kolejnych prac pozwolily wnioskowaé, ze sie¢ sygnalizacji etylenowe] w topoli moze
by¢ kontrolowana przez mechanizmy, ktore nie zostaty opisane w Arabidopsis a zréznicowana
aktywnos¢ wybranych bialek sugeruje, ze moga odgrywaé¢ rozne funkcje. Wyniki
przedstawiono w trzech artykutach opublikowanych w czasopismach z listy JCR o t1gcznym IF
10,094. Trzecia grupa tematyczna obejmowata badania wykonane we wspoéipracy z prof.
Piotrem Baranowskim z Instytutu Agrofizyki PAN w Lublinie. Ich celem bylo opracowanie
skutecznych metod wczesnego diagnozowania objawOw porazenia rzepaku grzybami z rodzaju
Alternaria. Adaptowano 1 potwierdzono przydatnosé do tego celu technik termograficznych.
Wyniki opublikowano w artykule (IF 3,057) oraz jednej pracy w czasopismie spoza listy JCR.
We wszystkich wyzej opisanych publikacjach Habilitantka jest jednym ze wspotautorow, w
zadnej pracy nie jest autorem pierwszym ani korespondujgcym.

Podsumowanie dorobku naukowego niewlgczonego do osiggniecia naukowego.

Dorobek naukowy Habilitantki niewlgczony do osiggnigecia naukowego jest bogaty i
jednoczesnie spojny tematycznie. Kandydatka, biegle posluguje sie zaawansowanymi
metodami genomiki porownawczej, uczestniczyta w badaniach w wigcej niz jednym osrodku
naukowym 1 wuzyskala wyniki gwarantujgce publikacje w czasopismach o zasiegu
miedzynarodowych. Mimo licznych publikacji brakuje takich, ktore wskazywatyby na wiodaca
role¢ Habilitantki w ich powstaniu.

Podsumowujac stwierdzam, ze dorobek naukowy nie wchodzacy w sklad osiagniecia
naukowego spelnia w dobrym stopniu kryteria stawiane kandydatom ubiegajacym sie o
nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego.

4. Ocena aktywnosci dydaktycznej i popularyzatorskiej, organizacyjnej,
aktywnos¢ naukowa w wigcej niz jednej instytucji naukowej, staze nagrody

e  Osiggniecia dydaktyczne

Habilitantka sprawowata opieke naukowa nad 18 studentami i magistrantami na Wydziale
Biologii Uniwersytetu im. A. Mickiewicza w Poznaniu w latach 2004-2020 oraz jednym
studentem zagraniczny na Uniwersytecie Przyrodniczym w Poznaniu. Ponadto sprawowata
opieke naukowa nad doktorantem w ramach kierowanego przez Habilitantke projektu NCN.

W latach 2006-2008 organizowala praktyki studenckie w Instytucie Genetyki Roslin (IGR)
PAN. W latach 2004-2008 prowadzita zajecia seminaryjne dla studentéw IV roku
Biotechnologii, Uniwersytet im. A. Mickiewicza w Poznaniu oraz zajecia seminaryjne dla
doktorantow IGR PAN. Organizowala i prowadzita szkolenia z zakresu analizy typu RFLP, w
ramach Szkoly Biotechnologii w roku 2004 w Poznaniu. Ponadto popularyzowala
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przygotowujac i prowadzac warsztaty dla grup przedszkolnych z Poznania w latach 2014-2017

oraz warsztaty w ramach ,,Nocy Odkrywcow” dla uczniow Szkoty Podstawowej w latach
2017-2020.

° Recenzje manuskryptéw naukowych

Habilitantka wykonata imponujaca prace recenzowania 58 manuskryptow w 11 czasopismach
z listy JCR oraz recenzji 7 wnioskéw grantowych. Od roku 2015 jest Edytorem w czasopiSmie
Frontiers in Plant Science, sekcji Biotechnologia Roslin.

o Osiggniecia organizacyjne

Habilitantka byta kierownikiem projektu witasnego MNiSW w latach 2010-2013 we
wspélpracy z Zakladem Biotechnologii Uniwersytetu im. A. Mickiewicza w Poznaniu oraz
Kierownikiem projektu Opusl2 w latach 2017-2021. Ponadto byla czlonkiem komitetow
organizacyjnych czterech konferencji krajowych.

° Aktywno$¢ naukowa realizowana w wiecej niz jednej uczelni, instytucji naukowe;,

w szczegbdlnosci zagraniczne.

Habilitantka wskazata trzy obszary tematyczne badan realizowanych w wiecej niz jedne;
uczelni lub instytucji naukowej. Tematyka tych badan oraz najwazniejsze wyniki zostaly
omowione wczesniej, w czesci poswieconej dorobkowi naukowemu po doktoracie.

Krotko podsumowujgc te cze$¢ nalezy zaznaczy¢ ze Habilitantka dobrze speinia warunek
realizacji badan w wigcej niz jednej uczelni lub instytucji naukowej. W okresie po doktoracie
Habilitantka realizowata te badania na Wydziale Biologii UAM w Poznaniu we wspoélpracy z
prof. Janem Sadowskim i dr hab. Piotrem Zidtkowskim. Efektem badan byl cykl trzech
publikacji w czasopismach z list JCR (tgczny IF 10,605) i dwoch rozdzialdéw w monografiach.

Badania w innym zakresie tematycznym realizowala na tym samym Uniwersytecie we
wspolpracy z kolejnym zespotem badawczym a efektem byly trzy publikacje o fgcznym IF
10,094. W jeszcze innej tematyce wspotpracowata z prof. Piotrem Baranowskim z Instytutu
Agrofizyki PAN w Lublinie, a wyniki opublikowano w czasopi$mie o wspoiczynniku wpltywu
3,057 oraz w czasopi$mie spoza listy JCR. We wszystkich publikacjach bedacych efektem tych
wspolprac Habilitantka jest jednym ze wspotautorow natomiast w zadnej nie jest autorka
pierwszg ani korespondujgca.

° Staze zagraniczna

Habilitantka odbyta trzy naukowe staze zagraniczne: w CIRAD, Montpellier we Francji w roku
2004, w John Innes Centre w Norwich i w Warwick-HRI obydwa Wielkiej Brytanii w 2005 i

2006 roku.

© Nagrody i wyrdznienia

1. Wyrbznienie pracy doktorskiej przez Rade Naukowa Instytutu Genetyki Roslin PAN,
2002.

2. Nagroda I stopnia Krajowej Nagrody Naukowej z Zakresu Genetyki Roslin im. Stefana
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Barbackiego za: ,,Wklad w rozwdj genomiki poréwnawczej na poziomie organizacji i
funkcjonowania genomu Brassica oleracea L. i Arabidopsis thaliana L. Heynh.”.

3. Nagroda Polskiego Towarzystwa Genetycznego za najlepsza publikacje z zakresu genetyki
ro$lin opublikowang w roku 2006. Byla to praca Plant Journal 47: 63-74, zostala ona
rowniez wyrdzniona przez Polskie Towarzystwo Biochemiczne i Polskie Towarzystwo
Biologii Eksperymentalnej Roslin.

4. Wyrdznienie Wydziatu II Nauk Biologicznych i Rolniczych Polskiej Akademii Nauk za
monografie ,,Genetics, Genomics and Breeding of Vegetable Brassicas”.

5. Stypendium Konferencyjne przyznane przez Fundacje na Rzecz Nauki Polskiej na
pokrycie kosztow uczestnictwa w kongresie w Berlinie.

Oceniajac pozostaly dorobek Habilitantki stwierdzam, ze Habilitantka spelnila formalny
wymog prowadzenia badan w innych jednostkach naukowych i uczestniczenia w
zagranicznych stazach naukowych.

Habilitantka wykazata duzg aktywnos¢ w zakresie wspotpracy naukowej szczegdlnie krajowe;j
czego efektem jest cykl publikacji stanowigcych dorobek Habilitantki uzyskany po doktoracie.
Kierowata projektami krajowymi w tym projektem finansowanym przez NCN Opus 12. Na
uwage zastuguje wykonanie licznych recenzji manuskryptow naukowych. Aktywnosé
dydaktyczna mimo pracy w jednostce nie prowadzacej dydaktyki, jest bogata i r6znorodna; od
opieki 1 zaje¢ seminaryjnych nad studentami i doktorantami po zajecia popularyzatorskie z
dzieémi.

Podsumowujac, pozytywnie oceniam te czes¢ dorobku Habilitantki.

Uwaga ogolna dotyczaca Autoreferatu.

W calym Autoreferacie Habilitantka opisujac geny / biatka o podobnej sekwencji postuguje sie
malo precyzyjnym terminem ,.homolog”. Termin ten wskazuje tylko na pewne podobienstwo
sekwencji nukleotydowej lub aminokwasowej. Zdecydowanie bardziej precyzyjne sg terminy
paralog 1 ortolog, a w odniesieniu do subgenoméw w gatunkach allopoliploidalnych
homeoparalog i homeoortolog.

Termin paralog wskazuje na podobienstwo bedgce wynikiem duplikacji genu i dalszego
roznicowania w trakcie ewolucji. Paralogami sg geny nalezgce do jednej rodziny gendow obecne
w genomie jednego gatunku. Termin ortolog wskazuje na podobienstwo gendéw, ktore
wyewoluowaly ze wspdlnego przodka w wyniku procesu specjacji. Ponadto Autorka btednie
uzywa terminu ,,homeolog” w doniesieniu do genomu gatunku diploidalnego. Np. na stronie 9
napisano: ,przeprowadziliSmy wstepng analize funkcjonalng trzech homeologéw ACS
zmapowanych u B. oleracea, ktére byly ortologami genow AtACS6, AtACS7 1 AtACS2 A.
thaliana”. Sprawdzajagc prace oryginalng (Publikacja nr 1) jest tam uzyty termin ,,sequence
homology” w znaczeniu ,sequence similarity” ktory oznacza jeszcze co$ innego niz
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~homeology”. W powyzszym zdaniu, uzycie terminu ,,trzech homeologéw” w odniesieniu do
genow ACS z genomu B. oleracea jest bledne poniewaz kapusta warzywna jest gatunkiem
diploidalnym (CC) a relacja homeologii jest mozliwa tylko w gatunkach allopoliploidalnym.

Relacja homeologii jest mozliwa (a uzycie terminu homeolog jest wskazane) w gatunku
allodiploidalnym np. w B. carinata (BBCC) lub B. napus (AACC). W tym przypadku geny
ACS subgenomu C sg homeologami genéw ACS w subgenomach B lub C tego gatunku (Glover
et al., 2016). Opisujac wzajemna relacje genow w gatunkach allopoliploidalnych mozna uzy¢
terminow bardziej precyzyjnych takich jak homeoparalog i homeoortolog. Np. w genomie B.
carinata (BBCC) okreslony gen ACS subgenomu C jest homeoparalogiem w relacji do innego
genu ACS tego samego subgenomu. Reprezentuje on jeden z gendéw rodziny gendéw ACS w tym
subgenomie. Jednoczesnie, w tym gatunku allopoliploidalnym, jest on homeo ortologiem w
relacji do genu ACS zlokalizowanego w subgenomie B.

Powyzsze uwagi nie obnizajg oceny osiggnigcia ani dorobku Habilitantki a maja na celu jedynie
podkreslenie wagi uzywania terminéw precyzyjnie okreslajacych relacje genéw/genoméw w
gatunkach di- 1 allopoliploidalnych.

Podsumowanie koncowe

Uwazam, ze dotychczasowe osiagniecia naukowe dr Doroty Babuli-Skowronskiej
spelniaja kryteria wymagane do nadania stopnia naukowego doktora habilitowanego.

Oswiadczam, Ze calkowity dorobek dr Doroty Babuli-Skowronskiej spelnia wymogi
ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. ,,Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce” w zakresie
nadawania stopnia naukowego doktora habilitowanego.

Popieram wniosek dr Doroty Babuli-Skowronskiej o nadanie stopnia naukowego doktora
habilitowanego w dziedzinie nauki rolnicze, dyscyplinie rolnictwo i ogrodnictwo.

/prof. dr habsWactaw Orczyk/
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