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Recenzja osiggni¢¢ naukowych, organizacyjnych i dydaktycznych dr Danuty Babuli-
Skowroniskiej w ramach prowadzonego postgpowania habilitacyjnego w dziedzinie Nauk

Rolniczych, w dyscyplinie Rolnictwo i Ogrodnictwo

I. Dane ogélne

Dr. Danuta Babula-Skowronska jest absolwentka Wydziatu Biologii Uniwersytetu im.
A. Mickiewicza w Poznaniu. Studia ukoficzyta w 1996 roku otrzymujac stopieri magistra na
podstawie pracy pt.,, Genetyczna zmienno$¢ potomstw drzew doborowych Pinus silvestris L. z
proweniencji Mitomtyn w cechach morfologii i anatomii igiet”. Prac¢ magisterska wykonata
pod kierunkiem prof. dr hab. Marii Bobowicz.

Pracg doktorskg pt., Poréwnawcze mapowanie genomow Brassica oleracea L. i
Arabidopsis thaliana L.” wykonata pod kierunkiem prof. dr hab. Jana Sadowskiego i obronila
w 2002 roku w Instytucie Genetyki Roslin PAN w Poznaniu.

Odbyta trzy staze naukowe zwigzane z badaniami (1. Platforma Genomiki w CIRAD,
Montpellier, Francja 20 dni, 2004); 2. John Innes Centre, Norwich, Wielka Brytania 3 miesiace,
2005; 3. Warwick-HRI, Wellesbourne, Wielka Brytania, jeden miesigc, 2006).

Aktualnie jest zatrudniona na etacie specjalisty biologa w Instytucie Genetyki Roslin
PAN w Poznaniu. Wczesniej byta zatrudniona na etacie asystenta (1996-2002) i adiunkta
(2002-2012) w tym samym instytucie. Nie wystgpowala wezesniej o nadanie stopnia doktora

habilitowanego.

IL. Gléwne osiggnigcie naukowo-badawcze pt. ,,Poznanie nowych elementéw sygnalizacji
etylenowej i ABA, stanowigcych efekt strukturalnej i funkcjonalnej dywergencji genow
u ros$lin z rodzaju Brassica .

Na osiagni¢cie naukowo-badawcze skladajg si¢ cztery publikacje, ktére dotycza
identyfikacji i mapowania homologéw genéw zwigzanych z biosynteza etylenu u Brassica
oleracea i Arabidopsis thaliana, genéw 2C grupy A fosfatazy bialkowej u Brassica oleracea,
gendw kodujacych fosfataze biatkowa ABI1 w odpowiedzi na stres suszy u Brassica napus i
funkcjonalnej dywergencji paralogow BnadBIl Brassica napus w  strukturalnie

konserwatywnej podrodzinie genéw PP2CA Brassicaceae.



Publikacje pochodzg z okresu 2006-2021. Trzy prace sg wieloautorskie (w dwoch
Habilitantka jest pierwszym autorem, w jednej drugim), natomiast w czwartej pracy jest
jedynym autorem. We wszystkich pracach dr Babula-Skowroriska byla prowadzacym badania,
kierownikiem lub wykonawca projektéw badawczych, twoércg hipotez badawczych,
planowania i wykonania badan, analizy i syntezy wynikéw, przygotowania manuskryptéw. Na
podstawie oswiadczen wsp6lautoréw nalezy stwierdzi¢, ze Habilitantki ma istotny i wiodgcy
udzial merytoryczny i wykonawczy w powstaniu publikacji, ktére sg podstawa osiggniecia
naukowego.

Wszystkie prace wchodzace w sklad osiagniecia naukowego to oryginalne, recenzowane prace
tworcze, opublikowane w czasopismach anglojezycznych (Theor. Appl. Genet., Ann. Appl.
Biol., Plant Mol. Biol., Genomics),wysoko punktowanych przez MEiN (40-1 00pkt), zIF 1,955
-3,736. Laczna liczba punktéw za prace wehodzace w skiad osiggniecia naukowego wynosi
220 (MEiN).

Z formalnego punktu widzenia osiagniecie naukowo-badawcze pt. ,,Poznanie nowych
elementéw sygnalizacji etylenowej i ABA, stanowigcych efekt strukturalne;j i funkcjonalnej
dywergencji gen6w u roslin z rodzaju Brassica” nie budzi zastrzezen. Badania sg spéjne i
konsekwentnie prowadzone poczawszy od pracy doktorskie;.

Zaréwno hipotezy, cele badari jak i gatunki ro$lin zostaty wybrane nieprzypadkowo i
znajdujg si¢ w nurcie $wiatowych badan nad ewolucjg genoméw roélin.

Rosliny modelowe do badan wybrano z rodziny Brassicaceae. Ewolucje gatunkéw w tej
rodzinie opisat w latach trzydziestych ubiegtego wieku badacz japonski pochodzenia
koreaniskiego (U 1935). Pokrewienistwo gatunkéw przedstawit w postaci tréjkata. Wyniki
uzyskal na podstawie badan cytogenetycznych. Wyniki przedstawione przez U wskazaly na
skomplikowang ewolucj¢ genoméw gatunkéw rodziny Brassicaceae (poliploidyzacja,
krzyzowanie gatunkéw, wtérna diploidyzacja) a takze na stosunkowo latwe do przetamania
bariery krzyzowalnosci gatunkéw. W miare rozwoju metod badawczych uzyskiwano nowe
dane dotyczace ewolucji genoméw gatunkéw tej rodziny. Duzym ulatwieniem dla badan
molekularnych byto zsekwencjonowanie genoméw poszczegolnych gatunkow.

Habilitantka wigczyla si¢ w nurt badan nad ewolucja genomow gatunkéw Brassica od
poczatkéw swojej pracy w IGR.

Wyniki tych prac, potwierdzone przez innych autoréw, spowodowaly podjecie przez
Habilitantk¢ badan nad korelacjami miedzy dywergencjg strukturalno-funkcjonalng
zduplikowanych gendéw a odpowiedzia na stresy $rodowiskowe.

Habilitantka przyjeta nastgpujgce gtowne zatozenia (hipotezy) badawcze:



»- geny i kodowane przez nie bialka utrzymujg zachowawczo$¢ struktury i funkeji w obrebie
rodziny Brassicaceae; to moze byé wykorzystane do transferu informacii genomowych z
systemow modelowych (np. 4. thaliana, gatunki Brassica) do gatunkow stabiej
scharakteryzowanych w obrebie Brassicaceae;

- gatunki rodzaju Brassica stanowig model dla badasi nad ewolucjg genom6w poliploidéw, sub-
i neofunkcjonalizmem, mechanizmami utraty genow lub ich dywergencji funkcjonalnej, a takze
nad réznorodnoscia morfologiczna organizméw;

- wigkszo$¢ $ciezek sygnalizacji stresowych jest reprezentowana przez podwyzszona liczbe
paralogéw genéw (wariantéw genéw) w genomach gatunkéw z rodzaju Brassica (kapusty
warzywne, rzepak) bedacych pozostatoscig po zdarzeniach calogenomowej duplikacji (WGD);
- utrzymanie wigkszej liczby zduplikowanych genéw prowadzi do ich stopniowej dywergencii
strukturalnej i funkcjonalnej;

- zréznicowana biologiczna rola zduplikowanych gendw zwieksza plastyczno$é odpowiedzi
roélin na stres”.

Do badari wybrano grupe genéw uczestniczacych w sygnalizacji etylenu i ABA (gléwne
hormony stresu roslin).

W' badaniach, przedstawionych jako gléwne osiggnigcie badawcze, wykorzystala
gatunki Brassica oleraceae i gatunek modelowy Arabidopsis thaliana, a nastepnie Brassica
napus.

Praca badawcza byta nakierowana na poznanie mechanizméw regulujgcych zmiany struktury i
funkcji genéw, ktére pozwalajg na lepsze przystosowanie roslin do niekorzystnych warunkéw
srodowiska. Bylo to uzasadnione tym bardziej, ze Autorka wykazala w innych pracach, ze
genom Brassica oleraceae stanowi mozaike segmentéw chromosomowych kolinearnych do

chromosoméw Arabidopsis. Segmenty te byly powtrzone trzykrotnie u kapust.

W pierwszej pracy pt. ,,Genes involved in biosynthesis and si gnalisation of ethylene in
Brassica oleraceae and Arabidopsis thalina: identification and genome comparative mapping
of specific gene homologues”(Theor. Appl. Genetics 2006) w celu zidentyfikowania genéw w
stabo scharakteryzowanym genomie Brassica oleracea zastosowano mapowanie
poréwnawcze z A. thaliana. Wykorzystano sekwencje EST 4. thaliana jako sondy w
hybrydyzacji typu Southern a takze specyficzne startery zaprojektowane na sekwencjach
kodujgcych 4. thaliana. W wyborze genéw, ktére charakteryzowaly si¢ zréznicowana
odpowiedzia na stres ozonowy i suszy, kierowano sie danymi uzyskanymi we wezesniejszych

publikacjach. Uzyskane dane nasunely wiele pytan i interpretacji. Autorka podkresla, ze
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»hajwazniejszym wynikiem analizy RT-PCR bylo uchwycenie konserwatywnosci indukeji
transkrypcyjnej genow ACS u 4. thaliana i B. oleracea podczas stresu 0zonowego.”

W drugiej pracy pt. ,,Expression profiles and genomic organisation of group A protein
phosphatase 2C genes in Brassica oleraceae.” (Ann. Appl. Biol. 2013), zastosowano podobng
metod¢ badani do okre§lenia organizacji chromosomowej i ekspresji wybranych genéow
nalezacych do grupy A fosfataz biatkowych PP2C (PP2CA) u B. oleraceae. W tej pracy
uzyskano wiele danych o genach z grupy A proteaz biatkowych. Autorka podkresla, ze dla
badaczy waznym bylo potwierdzenie, ze sygnalizacja stresu suszy zalezna od PP2CA
ewoluowata niezaleznie u gatunkéw Brassica.

W trzeciej pracy pt. ,Involvment of genes encoding ABI1 protein phosphatases in the
response of Brassica napus L. to drought stress.” (Plant Mol.Biol. 2015) badano mechanizmy
regulacji transkrypcji, ktére moga mieé wplyw za réznice w ekspresji dwéch oddalonych od
siebie paralogéw genu BnadBIl w gatunku B. napus. Autorka podkre$la, ze badania
przeprowadzone na rzepaku, poglebity wiedze o roli fosfatazy biatkowej ABI1 jako centralnego
biatka regulatorowego w odpowiedzi na stres suszy. Wykazano tez réznice w paralogach genu
BnaABII i zmiany w ich funkcji.

W czwartej pracy pt.”Functional divergence of Brassica napus BnaABII paralogs in the
structurally conserved PP2CA gene subfamily of Brassicaceae.” (Genomics 2021)
wykorzystano sekwencje genoméw zgromadzone w bazach danych 15 gatunkéw z rodziny
Brassicaceae. Rodzina ta nie jest jednolita pod wzgledem budowy genomoéw.

Praca jest obszerna i wieloetapowa, Wyniki analizy filogenetycznej potwierdzity
pokrewiefistwo miedzy taksonami oraz konserwatywnosé genow PP2CA w ewolucji Brassica.
To stwierdzenie sugeruje, ze mogg zachowywaé podobne funkcje.

Wyniki otrzymane w tej pracy zostaly wigczone do podsumowania catosci osiggniecia
naukowego.  Habilitantka  przedstawita osiagniecia nastgpujaco: ,,a) wykrycie
konserwatywnosci indukcji transkrypeyjnej genéw ACS A. thaliana i B. oleraceae pod
wplywem stresu ozonowego, b) ustalenie poziomu podobienistwa miedzy taksonami oraz
konserwatywnosci podrodziny genéw PP2CA w ewolucji rodziny Brassicaceae. Ortologi
gendéw PP2CA pigtnastu badanych gatunkéw majg wysoki stopien podobienstwa struktury
gendw i bialek, szczegdlnie domena katalityczna PP2C, ktéra reguluje aktywno$é fosfatazowa,
c) ustalenie roli fosfatazy biatkowej ABIl jako centralnego biatka regulatorowego w
odpowiedzi na stres suszy u gatunkéw z rodzaju Brassica, d) wskazanie, Ze za utrzymanie
zduplikowanej struktury genoméw (w gatunku Camelina sativa oraz rodzaju Brassica)
odpowiadajg rézne mechanizmy. Utrzymanie wszystkich paralogéw pewnych genéw moze
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mie¢ wplyw na pozycje sasiadujacych z nimi genéw i ich transfer do réznych regionéw
chromosoméw w genomach rodzaju Brassica, ) wykazanie, ze pomimo zachowanej
podstawowej aktywnosci fosfatazowej, paralogi genu BnaABII ulegly dywergencji
funkcjonalnej w kierunku specyficznej aktywnosci w okreslonym stresie dehydratacyjnym
rzepaku, f) pokazanie, ze proces dywergencji funkcjonalnej genéw BnaAdBII rzepaku nastapit
po WGD (calogenomowa duplikacja). Prawdopodobnie w wyniku neofunkcjonalizacji
poprzedzonej subfunkcjonalizacja, oba procesy zachodzity niezaleznie w ewolucji Brassica.
Gléwny mechanizm opierat sie¢ na zmianach w sekwencjach promotorowych (obejmujacych
motywy regulatorowe), kodujgcych i biatkowych paralo gow genu BrnaABI1, ktére wptynely na
ich funkcje na poziomie transkryptu, prawdopodobnie mogg réwniez na ich interakcje z innymi
bialkami.”

Prace badawcze nad zagadnieniami przedstawionymi w osiggnieciu badawczym sg
kontynuowane w projekcie badawczym prowadzonym przez Habilitantke. Chodzi o okreslenie
roli paralogéw genu BnaABIl w kontroli $ciezek sygnalowych w warunkach stresu solnego i
suszy. Planowane sg dalsze projekty wykorzystujace proteomike réznicows.

Ocena podsumowujaca osiagnigcie naukowe

Wyniki badan przedstawione w czterech publikacjach naukowych stanowig spojng i
logiczng calo$¢, maja znaczenie poznawcze i wnoszg istotny wklad w rozwéj szeroko
rozumianej dyscypliny naukowej rolnictwo i ogrodnictwo. Ze wzgledu na wysoki poziom
naukowy i istotny wklad Habilitantki osiagniecie naukowe spelnia kryteria art. 219 ust.1
pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2020r.
poz. 85 z pézn.zm.) oraz zgodnie z Rozporzadzeniami Ministra Nauki i Szkolnictwa
Wyiszego (Dz. U z 2018r) — dla uzyskania stopnia doktora habilitowanego nauk
rolniczych, dyscyplina rolnictwo i ogrodnictwo.

IIL Inne osiggnigcia naukowo-badawcze i istotna aktywno$é naukowa habilitanta

Habilitantka dzieli swoje pozostate dokonania publikacyjne na trzy grupy.
Pierwsza grupa dotyczy poznania mechanizméw zmian ewolucyjnych w strukturze genomu C
B. oleraceae. Jest to pig¢ prac wieloautorskich (101 punktéw), w ktoérych Habilitantka jest
trzykrotnie pierwszym autorem, Publikacje dotycza mapowania w genomie B. oleraceae w

poréwnaniu do A4. thaliana i ewolucji genomu.



Do drugiej grupy zaliczono trzy publikacje (lacznie 175 punktéw), ktére dotycza analizy
funkcjonalnej komponentéw sygnalizacji ABA i etylenu u topoli w warunkach stresowych i na
roznym etapie rozwoju lisci. W tych pracach Habilitantka mogla wykorzysta¢ swoje
doswiadczenie w pracach nad Brassica. Wyniki badan na topoli wnoszg wiele nowych odkryé
do badan nad regulowaniem kluczowych proceséw w lisciach topoli.

W trzeciej grupie znajdujg si¢ dwie publikacje (44 punkty), ktére dotycza zmian temperatury
w lisciach rzepaku pod wplywem porazenia przez grzyby z rodzaju Alternaria. Chodzi tu o
opracowanie metod wczesnego wykrywania objawéw choréb wywolywanych przez grzyby na
liciach rzepaku. Wykorzystano tu techniki termograficzne, dla okre§lenia rozkladu
temperatury radiacyjnej. Wykazano istotne zréznicowanie wysokosci temperatury w probkach
lici z ro$lin inokulowanych i kontrolnych.

Podsumowujgc, w innych publikacjach Habilitantka wykazala, ze wspoélpraca z innymi
zespotami, data wartosciowe wyniki badan, dla zupetnie innej grupy roslin (rodzaj Populus),

a takze dla innego typu zagadnieti (wykorzystania technik termograficznych do oceny
porazenia lisci rzepaku przez grzyby z rodzaju Alternaria).

Trzeba podkresli¢, ze wspélpraca Habilitantki z wieloma zespolami badawczymi w Polsce,
przyczynila si¢ do powstania wielu wartosciowych publikacji jak réwniez do poszerzenia
zakresu jej zainteresowan badawczych.

Catkowity dorobek Habilitantki wynosi 663 punkty wg MNIE (zgodnie z rokiem
publikacji), w tym dla gl6wnego osiggnigcia naukowo badawczego 220. Sumaryczny IF
wynosi 42,335. Indeks Hirscha wynosi 7 a catkowity indeks cytowan wg WoS 286 (bez
autocytowan 262).

Dorobek publikacyjny to 22 otyginalne prace twércze (w tym 3 prace przed
doktoratem), 12 prac zostato opublikowanych w czasopismach z listy JCR.

Habilitantka byta aktywna na konferencjach naukowych, na ktérych wyglosila 6 referatow i
zaprezentowata 23 plakaty naukowe.

W ostatnich latach Habilitantka publikowata prace w czasopismach w jezyku angielskim o
wysokim IF. Wyniki naukometryczne wskazuja na rozpoznawalno$é w srodowisku
naukowym i pozwalajg oczekiwa¢ dalszego rozwoju naukowego.

Powierzono jej recenzje 60 prac w jezyku angielskim w czasopismach naukowych, z
reguly innych niz te, w ktérych sama publikowata (Theoretical and Applied Genetics, Journal
of Applied Genetics, Acta Physiologiae Plantarum, Plant Cell Reports, Crop Breeding and
Applied Biotechnology, Rosliny Oleiste — Oilseed Crops, Acta Societatis Botanicorum

Poloniae, Frontiers in Plant Science, Plant Signaling & Behavior, PloS One). Jest to powazny
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wkiad w rozw6j badan naukowych, swiadezy o zaufaniu do pracownika naukowego. Pracuje

takze jako Review Editor dla Frontiers in Plant Science, sekcja Biologia Roslin, od 2015r.

Autorka wykazala osiem projektow, w ktorych brata udziat (trzy razy jako kierownik
projektu a pieé razy jako wykonaweca). Siedem projektéw zostato zakoniczonych a jeden byt w
trakcie realizacji w czasie skladnia dokumentacji do wniosku.

Habilitantka byta wykonawcg w dwéch projektach KBN przed doktoratem. Tematyka tych
projektow byla zwigzana z tematem rozprawy doktorskiej. Nastepnie pracowala w 5
projektach, w réznych latach, dwukrotnie jako kierownik i trzykrotnie jako wykonawca.
Tematy projektéw (,,Mapowanie chromosomowe genéw zwigzanych z odpornoscig na stresy
biotyczne i abiotyczne u gatunkéw uprawnych z rodzaju Brassica ,,w latach 2001-2004,
»Molekularna i genetyczna analiza odpowiedzi roslin gatunk6w z rodziny Brassicaceae na
stres suszy” w latach 2003-2005, ,,Opracowanie skonsolidowanej mapy genetycznej dla
genomu C roslin kapustnych (Brassica oleraceae L.)” w latachw2005-2007, ,,Ocena i
modyfikacja wlasciwosci adaptacyjnych rzepaku ozimego (Brassica napus var. oleifera L.)
do stresu suszy z wykorzystaniem podej$é genomiki funkcjonalnej” w latach 2007-2011,
»Funkcjonowanie zduplikowanych genéw u paleopoliploid6w; udziat homologéw genu 4BI1
w sygnalizacji ABA u rzepaku ozimego (Brassica napus var. oleifera 1..)” w latach 2010-
2013 oraz ,,Plastycznosé odpowiedzi poliploidéw na stresy Srodowiskowe: zbadanie regulonu
ABI1/HB6 w warunkach streséw solnego i suszy u rzepaku (Brassica napus L.)” w latach
2017-2021) sg zwiazane z publikacjami skiadajacymi sie na dorobek Habilitantki.

W konkluzji stwierdzam, ze wskazane przez Habilitantke osiagnigcia, nie wchodzace w
sklad gléwnego osiagniecia naukowego, w calosci spelnia ja kryteria stawiane
kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego.
Dorobek ten jest znacznie powigkszony po uzyskaniu stopnia doktora (Ustawa z dnia 3
lipca 2018r. okreslajaca przepisy wprowadzajgce ustawe — Prawo o szkolnictwie

wyzszym i nauce Dz.U. 2018, poz. 1669).

IV. Dorobek dydaktyczny, organizacyjny oraz popularyzatorski
Dr D. Babula-Skowroriska jest pracownikiem naukowym w Instytucie PAN.

Do zadan dydaktycznych Habilitantki nalezala opieka naukowa nad studentami
odbywajacymi praktyki z Wydziatu Biologii, UAM, 10 oséb w latach (2004-2020) oraz
Uniwersytetu Przyrodniczego, 2 osoby w latach 2014-2015. Byla tez opiekunem naukowym 6



magistrantdw z Wydz. Biologii UAM w latach 2006-2011. Ponad to byla opiekunem
naukowym magistranta z Chinskiej Republiki Ludowej (2000-2001). Obecnie jest opiekunem
naukowym doktorantki, mgr Natalii Zyly, ktora przygotowuje prace doktorska w ramach
projektu NCN, prowadzonego przez habilitantke,

Jak wezesniej wykazano brata czynny udziat w licznych konferencjach naukowych
(prezentacje i plakaty naukowe) jak réwniez miala seminaria W jezyku polskim i angielskim
(4), wyktady dla studentéw (1), prezentacje ustne dotyczace zamawianego (3) w latach 2002-
2020.

Habilitantka byla cztonkiem komitetu organizacyjnego warsztatow
mi¢dzynarodowych pt. »Understanding the plant Genome” Centrum Doskonalosci PAGEN
(2003r.), szkoty biotechnologii pt. Molecular and cytogenetic diagnostics in plant breeding”
(2004r.), IT Migdzynarodowej Konferencji Polskiego Towarzystwa Biologii Eksperymentalnej
Roflin (2005t.) oraz II Ogélnopolskiej Konferencji pt. ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu
roslin uprawnych — od roliny modelowej do nowej odmiany” (2008r.).

Odpowiadata za organizacje praktyk studenckich w IGR (2006-2008), prowadzita seminaria
dla studentéw IV roku Biotechnologii UAM, organizowala i prowadzita éwiczenia z zakresu
RFLP w ramach Szkoty Biotechnologii (2004), prowadzita seminaria naukowe dla
doktorantow w IGR PAN w Poznaniu (2004-2008), przygotowanie i prowadzenie warsztatow
dla grup przedszkolnych (2014-2017) oraz dla uczniéw szkél podstawowych (Noc
odkrywcow) w latach 2017-2020.

Habilitantka wskazuje na siedem nagréd i wyrézniet. Pierwsze wyréznienie przyznano
jej za pracg doktorska (2002). Otrzymata stypendium na pokrycie kosztéw konferencji w 2003r.
w Berlinie ,,Genes, Gene Families and Isozymes™ przyznane przez FNP. Nastepnie, w 2006t.
otrzymata nagrode I stopnia im. Stefana Barbackiego za ,Wklad w rozwdj genomiki
poréwnawczej na poziomie organizacji i funkcjonowania genomu Brassica oleracea L. i
Arabidopsis thaliana L. Heynh.”. W 2007 roku za znakomita publikacje autorstwa Zidétkowski
P.A., Kaczmarek M., Babula D., Sadowski J.2006. Genome evolution in Arabidopsis/Brassica:
conservation and divergence of ancien rearrangement segments and their breakpoints” Plant J.,
47, 63-74.otrzymala wraz z wspélautorami nagrode PTG za najlepsza publikacje z zakresu
genetyki PTG, wyréznienie PTBioch za najlepsza prace z biochemii pochodzacg z polskiego
laboratorium oraz wyréznienie Polskiego Towarzystwa Biologii Eksperymentalnej Roélin i
Carl Zeiss Sp. z 0.0. za prac¢ naukowa z zakresu biologii eksperymentalnej opublikowang w
latach 2005-2007. Habilitantka otrzymata réwniez w 2012r. wyréznienie PAN za monografie
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»Genetics, Genomics and Breeding of Vegetable Brassicas” wydang przez Science Publishers,
Enfield, New Hampshire.

Oceniajac pozostaly dorobek Habilitantki stwierdzam, Ze spelnila formalny wymoég
prowadzenia badan w innych jednostkach naukowych i uczestniczenia w zagranicznych

stazach naukowych.

Uwagi koncowe

Gléwne osiggniecie naukowo-badawcze dr Danuty Babuli-Skowronskiej pt. ,,Poznanie
nowych elementéw sygnalizacji etylenowej i ABA, stanowigcych efekt strukturalnej

i funkcjonalnej dywergencji genéw u roslin z rodzaju Brassica ”. w postaci czterech
publikacji z IF wraz z opisem jest opracowaniem wartosciowym i potrzebnym. Osiggniecie to
jest potwierdzone innymi publikacjami i udziatem Habilitantki w projektach badawczych.
Badania prowadzone przez Habilitantke sg stale rozwijane (aktualnie prowadzi projekt
badawczy NCN) i publikowane.

Nalezy podkresli¢ nie tylko wymienione Wyzej osiagnigcia, ale wiele innych, ktérych
wyrazem jest punktacja uzyskana przez Habilitantke (dorobek Habilitantki wynosi 663
punkty wg MNIE (zgodnie z rokiem publikacji), w tym dla gléwnego osiagniecia naukowo
badawczego 220. Sumaryczny IF wynosi 42,335. Indeks Hirscha wynosi 7 a catkowity indeks
cytowan wg WoS 286 (bez autocytowan 262).

Biorgc pod uwage wszystkie sfery dziatalnosci zawodowej: a wigc znaczace
osiggnigcia naukowe, wspélprace naukows w kraju i zagranicg, dziatalnos¢ popularyzatorska,
osiggniecia dydaktyczne i organizacyjne dr Danuty Babuli-Skowroniskiej, stwierdzam, ze
spelniajg one warunki formalne (okreslone w ustawie z dnia 20 lipca 2018r. okreslajgca
przepisy wprowadzajace ustawg — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce Dz.U. 2018, poz.
1669) oraz uzasadniajg wniosek o nadanie jej przez Rade Naukowg Dyscypliny rolnictwo i
ogrodnictwo Instytutu Genetyki Ro$lin PAN w Poznaniu stopnia naukowego doktora

habilitowanego w dziedzinie Nauk Rolniczych w dyscyplinie Rolnictwo i Ogrodnictwo.
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